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Le niveau de contamination des porcs par Salmonella & I’age d’abattage est
un point critique dans la contamination de la chaine alimentaire. I’objectif
de cette étude est de tester 'influence de la conduite d’élevage sur le nombre
de porcs infectés et envoyés a ’abattoir. Nous avons développé un modéle sto-
chastique non linéaire en temps discret pour simuler dans un élevage naisseur-
engraisseur, d'une part, la dynamique d’une population de porcs et d’autre
part, la propagation de Salmonella dans un élevage naisseur-engraisseur. Dif-
férentes conduites d’élevage influengant les contacts entre porcs et la trans-
mission de Salmonella peuvent étre représentées.

Nous avons considéré la conduite dite "en bandes", classiquement mise
en oeuvre. Dans cette conduite, la population d’animaux est structurée en
groupes et est entiérement gérée par ’homme. Les porcs de méme age sont
regroupés dans une seule bande et des animaux de bandes différentes ne sont
pas mélangés. Le décalage entre bandes successives permet une utilisation des
locaux en tout-plein/tout-vide et la mise en place d’un nettoyage-desinfection
et d’un vide sanitaire. Cependant, la croissance variable des porcs en engrais-
sement peut amener 1’éleveur & supprimer des vides sanitaires et & mélanger
des animaux issus de différentes bandes. Le modéle prend en compte a la fois
I’hétérogénéité de croissance liée & la variabilité biologique et I’hétérogénéité
de contact entre animaux liée & la conduite et & la gestion par 'homme. La
représentation de 'infection par Salmonella dérive d’un modéle SIR classique
et comprend trois statuts épidémiologiques : les susceptibles, les excréteurs
et les porteurs. La transmission entre porcs dépend du nombre d’animaux
excréteurs et de la contamination du sol des locaux d’élevage.

Une conduite en bande stricte ainsi qu’une conduite en bande autori-
sant, en fin d’engraissement, la suppression du vide sanitaire et le mélange



d’animaux entre bandes ont été testées par simulation. L.e nombre de porcs
excréteurs ou porteurs envoyés a ’abattoir tend & doubler lorsque la conduite
en bande n’est pas stricte.

La conceptualisation et la formalisation de ce modeéle complexe a néces-
sité de travailler avec un grand nombre de paramétres et de variables. La
plupart des valeurs des parameétres concernant la dynamique de population
des porcs est accessible. Les valeurs de paramétres concernant la dynamique
d’infection sont soit trés variables, soit peu renseignés. Une analyse de sen-
sibilité sur ces derniers paramétres sera mise en oeuvre.

lurette@vet-nantes.fr



